miRBase precursor : hsa-mir-3199-2

Total read count . 65
hsa-miR-3199 read count :7 R
remaining reads : 58 . e naccuuaggagaaFgYYYs
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5" - gugacucccagggacugccuuaggagaaaguuucuggaaugucagaacuuccagaaacuuucuccuaaggcagucccuggagucac  -3* exp
CCCCCCCC- CLLCCCCLCECECCCCCECCCCCCCCCCCCC-CC----IDIMMNMIMNIMIMMIMIMMIMMMMIIIIIID)  reads mm sample
-UQACUCCCAJYYACUGCCUUA - - - - o o o o e e m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e aeaaaaaaaaan 1 0 Z1_
.ugacucccagggacugccuuagg 5 0 Z1_
-ugacucccagggacCgccuuagg 1 1 Z1_
.. .acucccagggacugccuuagg 4 0 Z1_
.. -ACUCCCAgYJACUJCCUUATA . - - -« e o c e e e e e e e e e et e e e e e e e 2 1 Z1_
......... agggacugCCuUAggAgAAAGU - - « - « -« m e n e e e e e e e e 1 0 Z1_
............... UQCCUUAZJAJAAAGUUUCUGY - - « = - = -« x o m e e e m e e e e e m e m e e em e e e e e 2 0 Z1_
............... UQCCUUAZJAJAAAGUUUCUGOA - « = - - -« e o m e e m m e e e e e e mm e e e 3 0 Z1_
-UQACUCCCAYYGACUGCCUU - -+« o o m e e o m e e e mm e e m e e m e et e e e e e e e e e e 2 0 Z2_
-UQgacuCCCagggaCUGCCUUATA . - - -« e o c e e e e e e m e e e e e e e e e e 1 1 72 _
6 0 z2_
1 1 72
1 0 72_
1 0 zZ2_
2 0 72_
.ugacucccagggacugccuu 3 0 GDM
.ugacucccagggacugccuC 1 1 GDM
-UQgaCUCCCAYYTACUGCCUUAGY - - - - « = = = =« w m o mmwm o mmm e mm e e e e m e e e e e e 2 0 GDM
-UgacuCCCAYYYACUGCCUUAGY - « - -« =« =« m e m e m e m e m e m e mm e e mm e e e 2 0 GDM
.ugacuccCagggaCUgCCUUAgA . - - . e e e e e e eeeeeaaaaaaaaan 1 1 GDM
- .ACUCCCAYYYACUGCCUUBYT - = - - -« = = = - e e m mm e m e e e mm e e m e e e e e e e e 9 0 GDM
. .ACUCCCAQYUJACUGCCUUAGA. - . - e ettt e e amemeema s e anaasanecanacasaneanaaeaneannnnnns 1 1 GDM
. .ACUCCCAYYYACUGCCUUBYT - = - - =« = o = = x m @ m m e e m e e e m e e m e e e e e e e eea e 9 0 GDM
- .ACUCCCAYYYGCUGCCUUBYT - = - - -« = = = m e e e m m e e m e e e m e e e m e e e e e e e 3 1 GDM
.............. CUQCCUUAGYAJAAAGUUUC - « -« s - e e e memmm s mmameeneaeamsensannanenneannnnns 1 0 GDM
cugccuuaggagaaagCUUCU . « .« v v v e e e e et e et e e e e s s esaesaaaaaaaaaaaaaaaaaaannnnn 1 1 GDM
. .ugccuuaggagaaaguuucugga. - - 1 0 GDM
__________________________________________________________ 1 1 GDM
.......................................................... 1 0 GDM
.......................................................... 1 0 GDM
3 0 Z3_
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